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INTRODUCCION

Generalidades sobre el estrés abiotico.

Papel del 4cido abscisico en condiciones de estrés.
Genes de respuesta a estrés abiotico.

Proteinas ASR.

Genes ASR en plantas superiores.

1.3.1.2 Papel de las proteinas ASR.
1.3.1.3 Proteinas ASR en cereales.

Hipotesis de Trabajo

Objetivos

I MATERIALES Y METODOS

1.1 MATERIALES

II.1.1  Material vegetal.

II.1.2  Medios y tampones utilizados para cultivo de tejido y transformacion de
arroz.

II.1.3  Secuencias nucleotidicas de los partidores.

1.2  METODOS

II.2.1  Busqueda de secuencias de genes ASR.

I1.2.2  Analisis filogenético.

I1.2.3  Tratamiento con acido abscisico (ABA).

I1.2.4  Tratamientos de estrés abiotico.

I1.2.5  Extraccion de acido desoxirribonucleico (DNA).

II.2.6  Obtencidn de region codificante de HvASRS y de secuencias promotoras
de OsASRI y OsASRS.

I1.2.7  Secuenciacion y analisis de secuencias.

I1.2.8  Extraccion de RNA y sintesis de cDNA.
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PCR cuantitativa en tiempo real (QRT-PCR).

Analisis in silico de las regiones promotoras.

Construcciones genéticas y vectores utilizados.

Generacion de plantas transgénicas.

Localizacion sub-celular de HVASRS.

Analisis histoquimico para la actividad de la B-glucuronidasa.
Microarreglos y analisis de datos.

Analisis estadisticos

RESULTADOS

Identificacion y analisis de secuencias ASR en Oryza sativa y Hordeum
vulgare.

La transcripcion de los genes ASR de arroz y cebada es diferencialmente
regulada por ABA.

Sequia y bajas temperaturas afectan diferencialmente la expresion de los
genes OsASR.

Los genes OsASR presentan un distinto patron de expresion tejido-
especifico.

Analisis de los promotores de los genes OsASR revela elementos de
respuesta a ABA, estrés y especificos de 6rganos.

Los promotores OsASR dirigen una expresion especifica para tejidos.

La proteina HVASRS se localiza en el ntcleo y citoplasma.

Generacion y caracterizacion molecular de plantas transgénicas de arroz
que sobre-expresan HvASRS.

Sobre-expresion de HvASRS afecta la expresion de genes relacionados
con estrés y desarrollo reproductivo.

Efecto de la sobreexpresion de HvASRS5 sobre parametros de crecimiento
de plantas sometidas a estrés por frio y sequia.

DISCUSION

Las proteinas ASR de arroz y cebada mantienen caracteristicas propias de
la familia ASR.

Regulacion diferencial de los genes ASR por ABA y estrés abidtico.

Los genes OsASR presentan un patron de expresion tejido-especifico.
HvASRS de cebada se localiza en el nucleo y en el citoplasma.
Sobre-expresion de HvASRS5 en arroz no evidencia fenotipos visibles de
tolerancia a estrés por frio y sequia.

HvVASRS regula la expresion de genes relacionados con respuesta a estrés
y con desarrollo reproductivo.

CONCLUSIONES
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ABA insensitive 4

Elemento de respuesta a ABA

ABA, Stress, Ripening
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Elemento de union 1
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Acido 2,4-diclorofenoxiacético

Acido desoxirribonucleico
Desoxirribonucleasa |

Desoxinucleotidos trifosfato

Dias post-germinacion

Dehydration response element binding protein
Proteina ASR de Solanum tuberosum

Acido etilen-diamino-tetracético

Expressed Sequence Tag

Formalina, Acido acético, Alcohol

Acido giberélico

Green Fluorescent Protein

Acido glutamico

Glycine-rich proteins

Glutation-S-Transferasa

[-glucuronidasa

hora

Acido cloridrico

Histidina

ASR de Hordeum vulgare
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Low Temperature Responsive Element
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RESPONSE FACTOR

minutos

milimolar

Acido naftalenacético

National Center for Biotechnology Information
Nopalina sintasa

Inverstasa 4 de Oryza sativa
9-cis-epoxicarotenoide dioxigenasa

Pares de bases

Reaccion en cadena de la polimerasa

libras por pulgada al cuadrado

PCR cuantitativo o Real time-PCR
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Acido ribonucleico

RNA de interferencia

Ribonucleasa

segundo

Sacarosa Fosfato Sintasa 1

Transformante O (inicial)

Transformante, primera generacion
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Promotor de la Ubiquitina 1
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