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ABA   Ácido abscísico 
ABA_WDS  ABA_water deficit stress 
ABI4         ABA insensitive 4           
ABRE   Elemento de respuesta a ABA 
ASR   ABA, Stress, Ripening 
bHLH   Basic helix-loop-helix 
bZIP   Basic leucine zipper domain 
CaMV 35S  Promotor del virus del mosaico de la coliflor 35S 
CBF/DREB   dehydration-responsive element (DRE) binding proteins 
cDNA   DNA complementario 
CE1   Elemento de unión 1 
CHS   Chalcona sintasa 
COI1   CORONATINE INSENSITIVE 1 
CTAB    Bromuro de hexadeciltrimetilamonio 
cv   Cultivar  
2,4-D   Ácido 2,4-diclorofenoxiacético 
DNA   Ácido desoxirribonucleico 
DNasaI  Desoxirribonucleasa I   
dNTPs   Desoxinucleótidos trifosfato 
DPG   Días post-germinación 
DREB   Dehydration response element binding protein 
DS2   Proteína ASR de Solanum tuberosum 
EDTA   Ácido etilen-diamino-tetracético 
EST   Expressed Sequence Tag  
F.A.A   Formalina, Ácido acético, Alcohol  
GA   Ácido giberélico 
GFP   Green Fluorescent Protein 
Glu   Ácido glutámico 
GRP   Glycine-rich proteins 
GST   Glutatión-S-Transferasa 
GUS   β-glucuronidasa 

h   hora 
HCl   Ácido clorídrico 
His   Histidina 
HvASR  ASR de Hordeum vulgare 

HvGAPDH  Gliceraldehído-3-fosfato-deshidrogenasa de Hordeum vulgare 
INIA   Instituto de Investigaciones Agropecuarias 
IPTG   Isopropil-β-D-tiogalactósido 
JA    Ácido jasmónico 
JAZ    Jasmonate-ZIM domain protein  
KOME   Knowledge-based Oryza Molecular biological Encyclopedia 
LB   Luria-Bertani medium 
LEA   Late embryogenesis abundant protein 
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LLA23   Lily ASR Protein 
LTRE    Low Temperature Responsive Element 
Lys   Lisina  
µM   micromolar 
MADS  por las proteínas MCM1, AGAMOUS 1, DEFICIENS y SERUM 

RESPONSE FACTOR 
min   minutos 
mM   milimolar 
NAA   Ácido naftalenacético 
NCBI    National Center for Biotechnology Information 
Nos   Nopalina sintasa 

OsINV4  Inverstasa 4 de Oryza sativa 
OsNCED   9-cis-epoxicarotenoide dioxigenasa 
pb   Pares de bases 
PCR    Reacción en cadena de la polimerasa 
psi   libras por pulgada al cuadrado 
qRT-PCR   PCR cuantitativo o Real time-PCR 
r.p.m   revoluciones por minuto 
RNA    Ácido ribonucleico 
RNAi   RNA de interferencia 
RNasa   Ribonucleasa 
seg   segundo 
SPS1    Sacarosa Fosfato Sintasa 1 

T0    Transformante 0 (inicial) 
T1   Transformante, primera generación 

TPR    Repetición de tetratricopeptido 
Ubi1   Promotor de la Ubiquitina 1 
Udt1    Undeveloped tapetum 1 
VvHT1   Transportador de hexosa 1 de Vitis vinifera 

VvMSA  gen ASR de Vitis vinifera 

WRKY  Factor de transcripción con una región conservada en WRKYGQK 
X-Gal    5-bromo-4-cloro-3-indolil-β-D-galactopiranósido 
X-Gluc   Ácido 5-Bromo-4-cloro-1H-indol-3-yl β-D-glucopiranosiduronico  

 

 

 

 

 

 

 

 

 


